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OBJETIVO GENERAL.

Actualizar el estado del
arte de la utilizacion del
microbioma humano
como herramienta para
el estudio de casos
especiales en el area de
la Biologia Forense.



OBJETIVOS ESPECIFICOS.

e A través de la revision de la literatura cientifica existente sobre el tema,
establecer si la poblacion microbiana de un indiciado y la recuperada en
evidencias producto de agresiones sexuales, se correlacionan, de tal manera

gue se puedan encontrar hallazgos vinculantes.

e |dentificar a través del estado del arte si existen experimentos o trabajos

relacionados con la identificacion de delito sexual usando el microbioma

e Establecer si en la literatura se reportan cotejos genéticos de microbioma
humano en agresiones sexuales, donde la recuperacion y deteccion de ADN

del indiciado en la evidencia recuperada, con las metodologias clasicas no es

posible.

e Conocer las metodologias experimentales reportadas en la literatura, para
hacer los estudios genéticos de microbioma, que arrojen resultados gque
permitan realizar cotejos de la evidencia con los perfiles genéticos de

microbioma obtenidos de muestras de referencia.



METODOLOGIA.

Tipo de
Investigacion

Articulos e
investigaciones

Pubmed.
Elseiver.
Scielo.
Springer.

universo

Poblacion
de
estudio

100 articulos..

66 Articulos
relacionados
con el
Microbioma

Muestra

Revision.
Seleccion.
Estructuracion.

Método
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RESULTADQOS Y DISCUSION.



Clasificacion del sitio de origen del cuerpo
basada en el microbioma de los rastros de
sangre de relevancia forense.

Diez-Lopez y
colaboradores

C. Diez Lipez, et al
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Tiene su propio patron poblacional de
microorganismos y que muestras provenientes del
mismo lugar, conservan el patron caracteristico
establecido para cada uno de los grupos.

Evaluar si la
sangre posee
patrones
microbianos

Cuatro poblaciones
microbianas bien diferenciadas
correspondientes a grupos
controles de muestras.
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¢,Pueden los microbios indicar un origen vaginal en un contexto L. crispatus y L.

forense? gasseri son bacterias
_ especificas de flujos
Fleming et. al en 2010 Benschop C et. vaginales.

% of DNA extracts per body site for which a Lactobacillus probe was detected

Probe target Vagina Saliva Hand Groin Penis Semen Urine Faeces Blood Ana“zar extractos
n=43 =% n=4  n=3 n=2  n=3 n=3  n=l n=1 .
aislados de muestras

Lactobacillus brevis (1) 9 73 30 0 1] 0 33 0 0 d e Sal |Va, san g re y

Lactobacillus crispatus/kefiranofaciens (3) 80 0 50 67 100 0 33 0 0

Lactobacillus fermentum (1) 5 0 0 0 0 0 0 0 0 semen.

Lactobacillus frumentifreuteri/secaliphilusicolechominis (1) 2 0 0 0 0 0 0 0 0

Lactobacillus gasseri/johnsonii (3) | 0 25 67 50 0 33 0 0

Lactobacillus iners/uncultured (3) 58 0 25 i3 50 i3 33 0 100

Lactobacillus jensenii/saerimneri/fornicalis/salivarius (1) 42 0 0 67 0 0 33 0 0

Lactobacillus oris/antri (1) 7 0 0 0 0 0 0 0 0 P A : :

Lactobacillus panis/pontis/vaginalis/nsittaci (1) 51 0 0 0 0 0 0 0 0 man OS. ’ d € I are g 'on in g uin al

Lactobacillus plantarum/paraplantarum/coryniformis/ 100 100 75 100 50 33 100 100 100 fe menina, d € I p ene y en orina
pentasus (1) femenina

Lactobacillus salivarius (1) 67 75 0 i3 50 100 0 0 100

Lactobacillus species (1) 0 25 0 0 0 0 0 0 0

Lactobacillus vaginalis (1) 5 0 0 0 0 0 0 0 0




Exploracion de la comunidad del microbioma en busca de
saliva, piel y una mezcla de ambos de una poblacion que

vive en Guangdong.
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Abundancia promedio de bacterias en tres muestras (piel,

saliva y mezcla piel y saliva.)

la saliva y la piel
tienen patrones
microbianos
caracteristicos

streptococcus (color rojo) un gram positivo
mientras que en la piel hay una
predominancia de cutibacterium (color
verde)



Efecto de la exposicion ambiental en interiores
sobre la microbiota seminal y su aplicacion en la
identificacion de fluidos corporales

poblacion
microbiana poco
estudiada.

origen de la comunidad
microbiana en semen

Phyla Microbial relative abundance (%)

Control Exposed

mean range mean range
Firmicutes 47.40 (11.10-96.89) 79.21 (28.82-96.89)
Actinobacteria 19.58 (0.18-58.92) 9.88 (0.18-48.32)
Bacteroidetes 8.56 (0.10-39.23) 1.38 (0.02-4.42)
Proteobacteria 7.13 (0.44-16.9) 421 (0.07-22.52)
Fusobacteria 0.99 (0-12.52) 0.30 (0-2.40)
others 1.55 0.62
Unclassified 14.79 4.40

|dentificacion de semen a través de microbioma se debe hacer
de manera combinada con las poblaciones microbianas de los
fluidos y compartimentos antes expuestos.

finalmente no fue claro.

Espermatozoides pasan a través del ducto
eyaculatorio mezclandose con fluidos de las
vesiculas seminales, de la glandula prostatica y
la glandula bulbo uretral.



CONCLUSIONES.

»  Aunque es un tema que esta germinando, consideramos gue en unos cuantos afios sera la
revolucion en la resolucion de casos especiales en el area de forense, pues es una ardua tarea la

gue se debe realizar, pero sabemos que tiene un futuro muy prometedor el uso del microbioma.

»  El uso del microbioma esta referenciado en diversas bibliografias, pero no en casos de violencia
sexual. Sin embargo, el microbioma ha sido ampliamente estudiado para otros fines forense, como
los intervalos post mortem, sitios de muerte; a demas brinda informacion sobre la vida y patrones de

comportamiento de un sujeto y la determinacion del sitio del cuerpo de donde se extrajo una




CONCLUSIONES.

En la bibliografia disponible no existe ningln caso en el que se haya usado el microbioma para la identificacion
de un caso de delito sexual, pero pudimos observar que algunos microorganismos pueden relacionarse con el

tipo de fluido y a su vez relacionar el érgano de donde proveniente este fluido.

Auln falta mas investigacion para poder realizar cotejos con el microbioma, pues aun no se reporta ningun trabajo
gue haya hecho experimentos donde la recuperacion del ADN es nula. Creemos que esto se debe a la variedad y
la gran diversidad que presentan los microorganismos, pues el papel que juega el clima, los cambios hormonales

(mujeres), el proceso de asepsia de cada individuo con lleva a que el uso del microbioma como papel

determinante en un caso de violencia sexual no se viable.

Es muy apresurado en este momento decir que el microbioma pueda ser usado en casos de delitos sexuales,

pues se deben desarrollar perfiles taxonomicos confiables que ayuden a esta determinacion. Pero si podria ser

coadyuvante con otros resultados para una investigacion.



RECOMENDACIONES.

e Para proximas investigaciones relacionadas habria que delimitar el tema a tratar.

e Recomendaria tratar de hacer un trabajo experimental, recuperando microorganismos del area genital de
parejas que mantengan una vida sexual activa y comparar si existen microrganismo en comun que no

existan en otros o que se denote la transferencia de un microorganismo al otro.

e Seria conveniente que la entidad de Medicina Legal realizara convenios con instituciones del extranjero
donde estén implementando estos estudios, para que en un futuro sea implementado en el pais, o que se

puedan enviar muestras para realizar estos estudios de microbioma.
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