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Colonización e Infección: Staphylococcus aureus 

Aumento en el riesgo 

de posteriores infecciones 

Transmisión en ambientes 

hospitalarios y en la  

comunidad. 

La colonización implica: 

Contacto entre personas 

 

Capacidad de adherencia del 

Microorganismo. 
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Staphylococcus aureus: El problema de las infecciones 
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Factores Patogénicos de Staphylococcus aureus 
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Staphylococcus aureus: Formación de biofilm 
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Objetivo General 

Describir los factores de adhesión asociados a la producción 

de biopelícula en aislamientos clínicos de Staphylococcus 

aureus, a partir de una búsqueda, consolidación sistémica y 

metaanálisis de la información existente sobre el tema. En el 

periodo comprendido entre enero de 2008 y junio de 2018 

en el ámbito mundial. 
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Objetivos Específicos 

1. Determinar las características genómicas de aislamientos clínicos 

de Staphylococcus aureus, reportados en la literatura. 

 

2. Establecer la asociación entre los factores de adhesión presentes 

en aislamientos clínicos de Staphylococcus aureus y el foco de 

infección producida en los pacientes. 

 

3. Implementar la metodología de análisis estadístico, basado en los 

reportes sobre la presencia de genes asociados a la formación de 

biopelícula en aislamientos clínicos de Staphylococcus aureus, 

encontrados en la literatura. 
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Diseño Metodológico  
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Resultados: Elección de los artículos 

4275 Aislamientos 
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Distribución geográfica de los estudios donde  analizaron la presencia 

de genes de adhesión  

Corea 

2016 

India 

2016 

Italia 

2010 

Marruecos 

2010 

Nigeria 

2015 

Noruega 

2012 Países bajos 

2010 

Polonia 

2008 

Suiza 

2014 

Túnez 

2008 

Turquía 

2015 

USA 

 2011 

Colombia 

2013-2013 

México:  

2014- 2014  

Malasia 

2012-2012-

2012 

Irán: 

2015-2015-

2016-2016-

2017-2017 

China 

 2010-2012-

2013-2015-

2016-2017-

2018 



Gen fnbpA y fnbpB : Proteína de Unión a fibronectina 

Total de 

aislamientos 

1401 

Total de 

aislamientos 

809 
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Factor de unión a 

la fibronectina. 

Aislamientos 

analizados 
Presencia del gen Resultado (IC95%) 

FnBPA 2035 1401 79,4% (65,6-88,6) 

FnBPB 2504 809 36,8% (25,1-50,2) 

Proteína de Unión a fibronectina: Discusión y conclusiones  



Gen clfA y clfB : 

Total de 

aislamientos

2643 

Total de 

aislamientos 

1861 



14 

Factor de 

agregación 

Aislamientos 

analizados 
Presencia del gen Resultado (IC95%) 

ClfA 2847 2643 95,2% (90,3-97,7) 

ClfB 2233 1861 93,8 % (86,5-97,2) 

Factor Clumping: Discusión y conclusiones  



Factor de 

unión al 

fibrinógeno  

Aislamientos 

analizados 

Presencia 

del gen 

Resultado 

(IC95%) 

fib 1460 1154 
77,3%  

(59,9-88,6) 

Proteína de unión a Fibronectina: Discusión y conclusiones  

Total de 

aislamientos: 

1154 



Factor de 

unión al 

colágeno  

Aislamientos 

analizados 

Presencia del 

gen 

Resultado 

(IC95%) 

cna 2662 1579 
59,2%  

(49,1-68,5) 

Proteína de unión a Fibronectina: Discusión y conclusiones  

Total de 

aislamientos: 

1579 



perón ica 
Aislamientos 

analizados 

Presencia 

del gen 

Resultado 

(IC95%) 

icaA 2295 1909 
91,6%  

(84,8-95,5) 

Operon ica: Discusión y conclusiones  

Total de 

aislamientos: 

1909 
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Staphylococcus aureus: Genes de adhesión 

Perfil de genes de adhesión n % 

FnBPA + FnBPB + ClfA + ClfB + 

eno + cna 

76 2,26 

ClfA + ClfB 78 2,32 

FnBPA + FnBPB + ClfA + cna  80 2,38 

ClfA + ClfB + cna 96 2,86 

ClfA + ClfB + eno 107 3,18 

fib + ClfA + ClfB + eno 122 3,63 

FnBPA + ClfA + ClfB + ebps + cna 127 3,78 

fib + ClfA + ClfB 184 5,48 

FnBPA + ClfA + ClfB 188 5,60 

ClfA 227 6,76 

ClfA + cna 257 7,65 

FnBPA 282 8,39 

fib + ClfA + ClfB + eno + cna 304 9,05 

Total 3360 100 



Staphylococcus aureus: Resistencia 

Antibiótico  Muestras analizadas Frecuencia 

Imipenem 10 0,4% 

Oxacilina 62 2,8% 

Cefazolina 109 5% 

Meticilina 111 5,1% 

Minociclina 125 9,9% 

Ampicilina 253 11.7% 

Cloranfenicol 288 13,3% 

Trimetoprim 

sulfametoxazol 

308 14,3% 

Levofloxacina 406 18,8% 

Rifampicina 427 19,8% 

Clindamicina 441 20,4% 

Ciprofloxacina 469 21,7% 

Gentamicina 662 30,7% 

Tetraciclina 841 39% 

Eritromicina 896 41,6% 

Penicilina 953 44,2% 

Total 2152  100% 



Conclusiones 
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Recomendaciones 

Evaluar la diferencia que hay 

en los métodos que se 

utilizan para la identificación 

de los genes de interés del 

estudio, debido a que pueden 

variar según su especificidad y 

sensibilidad. 

Para establecer qué 

asociación existe entre los 

factores de adhesión con el 

tipo de infección causada, se 

pueden establecer criterios de 

exclusión que discriminen 

artículos que no especifiquen 

las fuentes de infección de las 

cepas analizadas en próximos 

estudios. 

Buscar el perfil(s) circulante(s) 

de los factores de adhesión 

presentes en S. aureus en 

Colombia, para plantear la 

hipótesis sobre el hallazgo de 

cepas con mayor grado de 

virulencia. 



Impacto y Divulgación 



Impacto y Divulgación 
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