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RESULTADOS Y DISCUSIÓN 

Agar MacConkey, Guzmán y Moreno 2018. 
Resultados BBL Crystal, Guzmán y Moreno 2018. 



RESULTADOS Y DISCUSIÓN 
1 E. coli nativa 

2 E. coli polifenoles 

3 S. flexneri 

4 E. aerogenes 

5 S. dysenteriae 

6 C. koseri 

7 E. cloacae 

8 K. pneumoniae 

9 P. agglomerans 

10 C. diversus 

11 E. gergoviae 

12 E. coli ATCC 

13 S.typhi 

14 A. baumannii 

15 S. typhimurium 

16 C. freundii 

17 S. sonnei 

18 S. enteritidis  
Foto electroforesis 1, Guzmán y Moreno 2018. 
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A. baumannii 

Yang (2016) 
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Foto electroforesis 2 , Guzmán y Moreno 2018. 

POZO BACTERIA 
18 K.ozaenae 

19 K. rhinoscleromatis 

20 K.pneumoniae suelo 

21 S. marcescens  

22 S. liquefaciens 

23 P. mirabilis 
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27 H. alvei 
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34 P. aeruginosa ATCC  
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Foto electroforesis 3 , Guzmán y Moreno 2018. 
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POZO BACTERIA 
35 P. aeruginosa 

ambiental 

36 Xanthomona 
spp. 

37 V. 
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metschnikovii 

39 P. shigelloides 

40 S. maltophilia 

41  K. oxytoca 
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Tabla comparativa pruebas fenotípicas y moleculares, Guzmán y Moreno 2018. 
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RÁPIDA Y PRECISA, CAPAZ 
DE TRANSFORMAR EL 

DIAGNOSTICO E 
IDENTIFICACIÓN 

MICROBIOLÓGICA 

IDENTIFICACIÓN DE 41 Y 26 
BACTERIAS, CONTRIBUCIÓN AL 

REGISTRO DEL CEPARIO 

   VARIABILIDADES 
METABÓLICAS QUE NO AFECTAN 
CARACTERIZACIÓN MOLECULAR 

IDENTIFICACIÓN DE 
ESPECIES NO DESCRITAS 

ANTERIORMENTE 

CONCLUSIÓNES 



RECOMENDACIONES 

 

 

 Actualización de los registros de las 
cepas identificadas en este estudio 

Incorporación de registros fotográficos 
a las hojas de vida de cada cepa 

bacteriana. 

Realizar caracterización molecular a las 
15 bacterias a las cuales se les 

confirmo únicamente el P. bioquímico  
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