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Colonizacién e Infeccién: Staphylococcus aureus
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Staphylococcus aureus: El problema de las infecciones
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Staphylococcus aureus: Formacién de biofilm

Sites of Primary and Secondary Biofilm Infection
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Objetivo General

Describir los factores de adhesidon asociados a la produccidon
de biopelicula en aislamientos clinicos de Staphylococcus
aureus, a partir de una busqueda, consolidacidn sistémica y
metaanadlisis de la informacidn existente sobre el tema. En el
periodo comprendido entre enero de 2008 y junio de 2018
en el ambito mundial.




Objetivos Especificos

1. Determinar las caracteristicas gendmicas de aislamientos clinicos
de Staphylococcus aureus, reportados en la literatura.

2. Establecer la asociacion entre los factores de adhesidon presentes
en aislamientos clinicos de Staphylococcus aureus y el foco de
infeccidn producida en los pacientes.

3. Implementar la metodologia de analisis estadistico, basado en los
reportes sobre la presencia de genes asociados a la formacién de
biopelicula en aislamientos clinicos de Staphylococcus aureus,
encontrados en la literatura.




Diseiio Metodolégico




Resultados: Eleccion de los articulos

4036 posiblemente relevantes;
identificadas en PubMed
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Distribucién geografica de los estudios donde analizaron la presencia
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Gen fnbpA y fnbpB : Proteina de Unién a fibronectina
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Proteina de Unién a fibronectina: Discusién y conclusiones
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Gen clfA y clfB :
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Factor Clumping: Discusidn y conclusiones

Factor .d’e Alslar.mentos Presencia del gen | Resultado (1C95%)
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Proteina de unién a Fibronectina: Discusién y conclusiones
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Proteina de unién a Fibronectina: Discusién y conclusiones
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Operon ica: Discusidn y conclusiones

Porcentaje
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Staphylococcus aureus: Genes de adhesion
Perfil de genes deadhesion | n %

FnBPA + FnBPB + CIfA + CIfB +

eno + cna & 2.26
CIlfA + CIfB 78 2,32
FnBPA + FnBPB + CIfA + cna 80 2,38
CIlfA + CIfB + cna 26 2,86
CIlfA + CIfB + eno 107 3,18
fib + CIfA + CIfB + eno 122 3,63
FnBPA + CIfA + CIfB + ebps + cna 127 3,78
fib + CIfA + CIfB 184 5,48
FnBPA + CIfA + CIfB 188 5,60
CIfA 227 6,76
CIlfA + cna 257 7,65
FnBPA 282 8,39
fib + CIfA + CIfB + eno + cna 304 2.05
Total 3360 100




Staphylococcus aureus: Resistencia

Antibidtico Muestras analizadas Frecuencia

Imipenem 10 0,4%
Oxacilina 62 2,8%
Cefazolina 109 5%
Meticilina 111 5.1%
Minociclina 125 92.9%
Ampicilina 253 11.7%
Cloranfenicol 288 13,3%
Trimetoprim
sulfametcicazol g 26
Levofloxacina 406 18,8%
Rifampicina 427 19,8%
Clindamicina 441 20,4%
Ciprofloxacina 469 21,7%
Gentamicina 662 30,7%
Tetraciclina 841 39%
Eritromicina 896 41,6%
Penicilina 953 44.2%
Total 2152 100%




Conclusiones

4 R e By a0
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95,2% vy 93.8% de biopelicula en presentaron menor
respectivamente, con Staphylococcus aureus se frecuencia de resistencia a
respecto al grupo de observé en 91,6%, en 20 estos antibidticosy tienen
teil diada estudios analizados. una accién més efectiva en
\ proteinas estu s. / \ / K infecciones causadas por
Staphylococcus aureus.

® w = & e e >

ﬂl gen que se encontré en\ / En los documentos \

menor prevalecia fue FnbPB revisados no se determind la Se plantea la hipétesis que el
con un 36.8% en 22 asociacion entre la presencia perfil de adhesién més
estudios clinicos analizados, de algun factor de adhesion virulento en las cepas
se relaciona con el tipo de o perfil de factores con analizadas de 5. aureuses el
infeccién (endocarditis respecto al tipo de infeccién compuesto por: FnbPA+
infecciosa, artroplastias y/u provocada por FnbPB+ CIfA+ CIfB+
osteomielitis), en la cual la Staphylococcus aureus, eno+cna.
bacteria necesita de la debido a la falta de K /

accion de la proteina para informacién plasmado en
K colonizar al huésped. K los mismos. /




Recomendaciones

Evaluar la diferencia que hay
en los métodos que se
utilizan para la identificacién
de los genes de interés del
estudio, debido a que pueden
variar segun su especificidad y
sensibilidad.

A

Para establecer qué
asociacion existe entre los
factores de adhesién con el
tipo de infeccién causada, se
pueden establecer criterios de
exclusién que discriminen
articulos que no especifiquen
las fuentes de infeccidn de las
cepas analizadas en préximos
estudios.

Buscar el perfil(s) circulante(s)
de los factores de adhesion
presentes en S. aureus en
Colombia, para plantear la
hipétesis sobre el hallazgo de
cepas con mayor grado de
virulencia.
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